
2026.9.15星期二
责编/梁霄 美编/杜明阳 文检/刘立群 A09世界博览

烟台民意通热线

6601234

记者从中国科学院紫金山天文台
获悉，其“银河画卷”研究团队在银河系
分子气体外盘中，首次发现广泛分布的
波纹状褶皱结构。该结构叠加在已知
的银河系外盘大尺度翘曲结构之上，为
理解银河系分子气体外盘三维结构及
盘面动力学演化提供了关键观测证
据。相关研究成果于7日在线发表于国
际学术期刊《自然-天文学》。

据论文第一作者、中国科学院紫金
山天文台副研究员孙燕介绍，银河系是
一个由恒星、气体、尘埃等组成的棒旋
星系。数十年来，银河系外盘的大尺度
翘曲结构已被广泛确认。然而，相比宏
观整体结构，银河系盘面上的褶皱这类
更细尺度的垂直起伏特征，长期缺乏系
统性观测与定量研究。

“一氧化碳是最常用的分子气体示
踪物，利用望远镜对其位置进行观测，
能够勾勒银河系分子气体外盘的结构
样貌。”论文共同通讯作者、紫金山天文
台研究员杨戟说。但受限于过往巡天
观测的灵敏度与空间覆盖范围，银河系
分子气体外盘的三维结构仍存在明显
不确定性。

本次研究基于我国13.7米口径毫
米波射电望远镜的巡天数据，共确认了
3万多个一氧化碳分子云样本。研究团

队首先定量构建了分子气体外盘的翘
曲模型，拟合剔除大尺度翘曲背景后，
发现其中清晰呈现波纹状垂直起伏，这
些起伏被定义为褶皱结构。

“研究发现，褶皱结构在银河系分
子气体外盘中广泛存在。”论文共同通
讯作者、紫金山天文台助理研究员张少
博说。团队对褶皱进行定量刻画后发
现，银河系分子气体外盘并非过去所认
知的平滑弯曲结构，而是具有多尺度起
伏特征的复杂系统。分析认为，这些大
尺度垂直起伏更可能源于外部引力扰
动所激发的“弯曲波”，意味着银河系分

子气体外盘在其演化历史中可能经历
过更丰富的内外相互作用，从而留下相
应的结构痕迹。

受访专家认为，本次研究进一步表
明，银河系分子气体外盘并非传统意义
上单纯的“翘曲盘”，而是由翘曲结构与
多尺度垂直褶皱共同构成的复杂系
统。“这一发现刷新了人们对银河系分
子气体外盘三维结构的认知，对理解银
河系旋臂结构、盘面动力学演化及外部
扰动历史具有重要意义。”孙燕说。

据新华社
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南非开普敦大学日前发布消息说，
该校学者参与的一项国际研究借助新
技术手段分析了船帆座超星系团的规

模。结果显示，它比天文学界此前认为
的更庞大，相关成果有助于研究人员深
入探索影响星系运动的机制。

超星系团是宇宙中尺度远大于星
系团的大尺度结构。据开普敦大学介
绍，长期以来，由于被银河系盘面中存
在的大量尘埃和恒星所遮挡，天空中有
约20%的区域难以被人类观测到，天文
学家称之为“隐带”。船帆座超星系团
位于这一观测盲区，其真实规模一直难
以确认。

来自开普敦大学、法国里昂第一大
学等机构的研究人员使用新的数据分
析方法，成功突破观测限制。结果显
示，船帆座超星系团距离地球约8亿光
年，跨度约3亿光年，总质量相当于大约
3亿亿个太阳的质量，其规模与著名的
沙普利超星系团相当。研究人员还发
现，船帆座超星系团结构复杂，由两个
致密核心组成，并正在相互靠近。

据介绍，研究团队此次尝试将星系
红移观测数据与星系距离及运动信息
结合，绘制了隐藏在银河系背后的宇宙
结构分布。此外，研究团队还使用了南
部非洲大望远镜和南非MeerKAT射
电望远镜的观测数据。

研究人员认为，此次的观测成果填
补了宇宙结构图谱的重要空白，有助于
进一步理解星系在引力作用下的大尺
度运动。 据新华社

船帆座超星系团规模远超预期

斯德哥尔摩消息：瑞典乌普萨拉
大学和英国剑桥大学合作的一项新
研究发现，孕妇在怀孕约3个月时血
液中一种蛋白质水平较低与子痫前
期或胎儿生长受限的风险显著相
关。这一新发现有望用于孕早期风
险筛查，并帮助开发相关疾病的预防
和治疗方法。

乌普萨拉大学近日发布的新闻
公报说，在全球范围内，子痫前期和
胎儿生长受限是造成孕产妇和新生
儿并发症甚至死产的重要原因。两
者均与妊娠早期胎盘发育异常密切
相关。正常情况下，胎盘的一些特化
细胞会侵入子宫壁并帮助建立良好
的血液供应；如果该过程受阻，胎盘
和胎儿可能无法获得充足的营养和
氧气，这将增加子痫前期和胎儿生长
受限的发生风险。但此前一直不清
楚导致胎盘细胞侵入能力不足的具
体机制。

研究团队分析了约600名英国
孕妇在怀孕约12周时采集的血清样
本，比较后来发生子痫前期或胎儿生
长受限的孕妇与其他孕妇之间的差
异。结果发现，孕早期血液中一种名
为ISM2的蛋白质水平较低，是此后
发生子痫前期或胎儿生长受限的最
强风险指标。研究人员又通过对约
400份来自瑞典的孕妇血液样本的
分析，对这一关联性进行了验证。

研究人员在胎盘干细胞中关闭
ISM2相关基因表达后发现，这些细
胞无法再发育成具有侵入能力、能够
侵入子宫壁的细胞。而向其他细胞
中添加ISM2后，细胞侵入能力有所
增强。

研究人员表示，新研究表明，
ISM2蛋白及其相关通路可能是预测
和预防子痫前期和胎儿生长受限的
潜在靶点，有望据此开发高风险妊娠
的检测方法以及相关疾病的预防和
治疗方法。 据新华社

一种蛋白或可早期
提示高危妊娠

英国曼彻斯特大学日前发布的
一项研究显示，一种名为单核细胞的
免疫细胞在维持子宫健康过程中发
挥重要作用。相关发现可能为治疗
不孕、复发性流产等生殖健康问题提
供新线索。

研究人员基于小鼠模型和女性
样本的分析发现，在正常月经周期
中，大量单核细胞会在每个月的特定
时间从血液进入子宫，在需要时调控
炎症反应，或帮助修复和重建组织，
从而参与维持子宫内膜正常更新。

进一步的小鼠实验显示，进入子
宫的单核细胞可转化为两类巨噬细
胞。其中一类促进炎症，引发子宫内
膜脱落等，另一类促进组织修复。如
果缺少单核细胞，子宫可能出现异常
组织结构和瘢痕，小鼠每胎产仔数量
也会减少。

研究团队还分析了宫腔粘连综
合征患者的样本。这种疾病以子宫
内形成瘢痕组织为特征，可能导致不
孕、复发性流产和妊娠并发症。研究
人员发现，这些患者子宫内膜中的炎
性单核细胞数量异常偏高，且未随月
经周期变化，而是持续处于较高水
平，并聚集在子宫内膜腺体周围。

研究人员认为，未来可探索通过
阻断特定炎症通路，或靶向控制单核
细胞迁移和活动的分子，恢复子宫内
正常免疫平衡，从而为相关疾病寻找
新的治疗方法。 据新华社

一种免疫细胞或为治疗
女性不孕提供新线索

英国东安格利亚大学日前发布消
息说，一项国际研究发现，多种遗传指
纹与前列腺癌发生和进展有关。相关
发现或许有助识别高风险患者，并为个
性化治疗提供依据。

这项研究由“泛前列腺癌研究组”
开展，来自多个国家的研究人员参与其
中。团队对近千名前列腺癌患者的原
发肿瘤样本进行全基因组分析，识别出
8种“整合突变足迹”。研究显示，这些

“突变足迹”共同解释了约85%的原发
性前列腺癌基因组中的突变过程，其中
4种与更易发生转移的癌症有关。

研究人员还发现，不同“突变足迹”
反映了不同的生物学过程，包括DNA
（脱氧核糖核酸）复制压力、雄激素受体
介导的诱变以及DNA修复缺陷等。研
究团队认为，这些特征有望用于更准确

地区分侵袭性较强和进展缓慢的前列
腺癌。

东安格利亚大学癌症遗传学教授、
“泛前列腺癌研究组”联合创始人科林·
库珀说，大规模国际合作帮助研究人员
发现了推动前列腺癌发展的重要生物

学线索，并更清楚地理解为何一些癌症
进展缓慢，而另一些则可能危及生命。
他表示，研究人员希望这些知识最终能
够促进更好的检测、更早识别高风险癌
症并实现更加个性化的治疗。

据新华社
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